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INTRODUCCION

Trichoderma es un hongo cosmopolita cuya importancia radica en su capacidad de adaptacion y produccion de
metabolitos, como enzimas, compuestos promotores de crecimiento vegetal de interés biotecnoldgico y ambiental
(Hernandez Melchor et al,, 2019). Este género es utilizado como agente de control bioldgico (ACB) de hongos
fitopatdgenos (Ghazanfar et al., 2018) debido a sus multiples mecanismos de accion, destacando la antibiosis, el
micoparasitismo y la competencia por espacio (Cevallos Castells, 2019). Las cepas de Trichoderma pueden identificarse a
nivel genérico utilizando claves morfolégicas. Sin embargo, las herramientas moleculares, como la secuenciacion de la
region ITS1-5,8S-ITS2 del ADN ribosomal, permiten una identificacidn mas precisa, diferenciando complejos de especies
que no pueden distinguirse morfolégicamente (Cai et al., 2021).

El objetivo del trabajo fue la caracterizacién morfoldgica y molecular de tres aislamientos del género Trichoderma. Estos
han sido estudiados como antagonistas de hongos patogenos causales de la pudricién radical de la mandioca (Manihot
esculenta).

METODOLOGIA

MATERIAL BIOLOGICO: En este trabajo se utilizaron 3 aislamientos (TOB2, TOB6 y TD1) obtenidos de suelos agricolas
de Misiones por el grupo de investigacion.

IDENTIFICACION MORFOLOGICA: se utilizaron claves taxonémicas pertinentes para Trichoderma, analizando
caracteristicas macro y microscépicas (Samuels et al., 1999; Torres, 2016).

IDENTIFICACION MOLECULAR:
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ANALISIS FILOGENETICO:

Con esas secuencias se realizo el alineamiento multiple mediante el algoritmo ClustalW (Larkin et al; 2007). Se llevo a
cabo el analisis filogenético de las secuencias con el método Maximum Likelihood (Patwardhan et al., 2014) con el modelo
evolutivo de Jukes-Cantor (Jukes & Cantor, 1969) y un bootstrap de 1000 réplicas (Felsenstein, 1985), con el programa
MEGAX-11 (Kumar et al., 2016).

CONCLUSION

Estos resultados coinciden con estudios previos sobre especies de Trichoderma aisladas de suelos BIBLIOGRAFIA
agricolas de la region (Amerio et al., 2020) y sugieren que estos aislamientos podrian ser utilizados

en el desarrollo de bioproductos para mejorar la salud de los cultivos de mandioca en Misiones. La

ausencia de bioproductos comerciales en la regidbn que contengan estas cepas resalta la

importancia de continuar investigaciones para su aplicacion practica en la agricultura local.
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Figura 1: Aislamientos Fungicos 100X: a-conidias, b-fialides.

IDENTIFICACION MORFOLOGICA: Las caracteristicas morfologicas de las colonias y de las estructuras microscopicas
(conididforos, fialides con forma de botella y conidios globosos, subglobosos u ovoides) de los aislamientos TOB2, TOB6 y
TD1 permitieron su clasificacion dentro del aénero Trichoderma.
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& Aislamiento TOB6
OR083438.1 Trichoderma koningiopsis
OR084266.1 Trichoderma koningiopsis
NR 131281.1 Trichoderma koningiopsis
MZ339263.2 Trichoderma koningiopsis
MT111912.1 Tnchoderma koningiopsis (i) Complejo
MN602617.1 Trichoderma koningiopsis i ingiopsi
KT951305.1 Triohoderma koningiopsis Trichoderma koningiopsis
EU718083.1 Trichoderma koningiopsis
DQ379015.1 Trichoderma koningiopsis
DQ313138.1 Trichoderma koningiopsis
MZ339264.2 Trichoderma koningiopsis
NR 134371.1 Trichoderma hamatum
KT314303.1 Trichoderma hamatum
& Aislamiento TD1
EU856282.1 Trichoderma hamatum
KC690895.1 Trichoderma hamatum
KJ207399.1 Trichoderma hamatum (i) Complejo
KP876050.1 Tnichoderma hamatum Trichoderma hamatum
KT314290.1 Tnchoderma hamatum
MK594780.1 Trichoderma hamatum
MN264503.1 Tnchoderma hamatum
MNN452825.1 Trichoderma hamatum
. MT341773.1 Trichoderma hamatum
Haplotipo 1 & Aislamiento TOB2
63 MK791666.1 Trichoderma asperellum
OK179017.1 Trichoderma asperellum
KU170974.1 Trichoderma asperellum
KF589303.1 Trichoderma asperellum 5
GU198307.1 Trichoderma asperellum (iii) Complejo
Haplotipo 2 EU330956.1 Trichoderma asperellum Trichoderma asperellum
EU856297.1 Trichoderma asperellum
KF425754.1 Trichoderma asperellum
KP340257.1 Trichoderma asperellum
KP340278.1 Tnichoderma asperellum
KT001078.1 Trichoderma asperellum
NR 130668.1 Trichoderma asperellum  _
r A KX852295.1 Aspergillus flavus .
gg A NR 111041.1 Aspergillus flavus Grupo externo

IDENTIFICACION MOLECULAR: En el anélisis filogenético, se identificaron 3 grupos con significa—ncia estadistica que
correspondieron a los complejos de especies: (i) T. koningiopsis, representado por el aislamiento TOBG6, (ii) T. hamatum,
representado por el aislamiento TD1 y (iii) T. asperellum, con el aislamiento TOB2.

iy . El complejo T. asperellum se divide en 2 haplotipos H1 y H2, donde TOB2
ITS KYO1
st Region ITS amplificada forma parte del H1. Las diferencias pueden deberse a diferencias a nivel
st 5.85 rONA ITs2 de nucleotidos:
4 4 ITS4 » Region ITS1: H2 contiene una insercion de Timina.

G(H1 Pt .y . . . _
T T « Region ITS2: H1 contiene Guanina y el H2 contiene una Timina.




